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21704014.m  ARAKFRQIVSAVQYCHQKCIVHRDLKAENLLLDA~~~~DMNIKIADFGFSNEFTVGNK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDVWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GQNLKELRERVLRGKYRVPFY~~~~MSTDCENLLKKLLVLNPIKRGSLEQIMKDRWMNVGHEE~~~~~~~~~~~EELKPYSEPE 
MARK1.h     ARAKFRQIVSAVQYCHQKYIVHRDLKAENLLLDG~~~~DMNIKIADFGFSNEFTVGNK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDVWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GQNLKELRERVLRGKYRIPFY~~~~MSTDCENLLKKLLVLNPIKRGSLEQIMKDRWMNVGHEE~~~~~~~~~~~EELKPYTEPD 
12313871.m  ARAKFRQIVSAVQYCHQKRIVHRDLKAENLLLDA~~~~DMNIKIADFGFSNEFTVGSK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDVWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GQNLKELRERVLRGKYRIPFY~~~~MSTDCENLLKRFLVLNPVKRGTLEQIMKDRWINAGHEE~~~~~~~~~~~DELKPFVEPE 
12313875.m  ARAKFRQIVSAVQYCHQKRIVHRDLKAENLLLDA~~~~DMNIKIADFGFSNEFTVGSK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDVWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GQNLKELRERVLRGKYRIPFY~~~~MSTDCENLLKRFLVLNPVKRGTLEQIMKDRWINAGHEE~~~~~~~~~~~DELKPFVEPE 
18543359.m  ARAKFRQIVSAVQYCHQKRIVHRDLKAENLLLDA~~~~DMNIKITDFGFSNEFTVGSK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDVWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GQNLKELRERVLRGKYRIPFY~~~~MSTDCENLLKRFLVLNPVKRGTLEQIMKDRWINAGHEE~~~~~~~~~~~EELKPFVEPE 
MARK3.h     ARSKFRQIVSAVQYCHQKRIVHRDLKAENLLLDA~~~~DMNIKIADFGFSNEFTVGGK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDVWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GQNLKELRERVLRGKYRIPFY~~~~MSTDCENLLKRFLVLNPIKRGTLEQIMKDRWINAGHEE~~~~~~~~~~~DELKPFVEPE 
34855312.m  ARAKFRQIVSAVHYCHQKNIVHRDLKAENLLLDA~~~~EANIKIADFGFSNEFTLGSK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDIWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GHNLKELRERVLRGKYRVPFY~~~~MSTDCESILRRFLVLNPAKRCTLEQIMKDKWINIGYEG~~~~~~~~~~~EELKPYTEPE 
26986591.m  ARAKFRQIVSAVHYCHQKNIVHRDLKAENLLLDA~~~~EANIKIADFGFSNEFTLGSK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDIWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GHNLKELRERVLRGKYRVPFY~~~~MSTDCESILRRFLVLNPAKRCTLEQIMKDKWINIGYEG~~~~~~~~~~~EELKPYTEPE 
MARK4.h     ARAKFRQIVSAVHYCHQKNIVHRDLQAENLLLDA~~~~EANIKIADFGFSNEFTLGSK~~~LDTFCGSPPYAAPELFQGKKYD~~~~~GPEVDIWSLGVILYTLVSGSLPFD~~~~GHNLKELRERVLRGKYRVPFY~~~~MSTDCESILRRFLVLNPAKRCTLEQIMKDKWINIGYEG~~~~~~~~~~~EELKPYTEPE 
1ia8_A      AQRFFHQLMAGVVYLHGIGITHRDIKPENLLLDE~~~~RDNLKISDFGLATVFRYNNRERLLNKMCGTLPYVAPELLKRREFH~~~~~AEPVDVWSCGIVLTAMLAGELPWDQ~~PSDSCQEYSDWKEKKTYLNPWKK~~~IDSAPLALLHKILVENPSARITIPDIKKDRWYNKPLKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17568289.w  ARKWFSETASAVAYLHSQGIVHRDLKAENILLGK~~~~NSNIKIIDFGFSNFQTGDQL~~~LNTWCGSPPYAAPELLLGNSYD~~~~~GMKADIWSMGVLLYILVAGGFPFP~~~~SDSVNKLKRSVLSGLVKIPYW~~~~VSVECADFIRKMLVLNPGKRYTIQNVLQHRWMHIRDDVQKNQAAQLLEAIPSSSIEIRQ 
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2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      PQTPLHTSRVLKEDKERWEDVKEEMTSALATMRVDYEQIKIKKIED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASNPLLLKRRKKARALEAAALAH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTQQALSSAWSHPQFEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21356423.f  MDLHDVNRLSLLSNM~~~GHKPRDVEQSLKNQKFDDIYCTYMLLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAKPRSTACSEKSGSSFRETPTAMPGSSRIPVPIAAPNVTISQVTFALDKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPNRPAATS 
21356537.f  MELQDAARFDLLMSM~~~GHKRRDVEQSVKGQLFDDIYCTYMLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAKPRSSNRSTKPEAIPTVDLTTPAVSSPLPN~ITTPTVTIAHVTLALDKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPIHSSSAS 
25145948.w  KDQIDEQRIEKLIQIFQLGFNKAAILESVEKEKFEDIHATYLLLGERKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPSRYSRSSATATGASITAGSALASAANAQKHQQSSAAPSSGSSSSRRSSQNDAAATAAGGTVVMSGTRHGGVQMRAQPTSRQATISLLQPPSYKPSSNTTQI 
17562784.w  KDQIDEQRIEKLIQIFQLGFNKAAILESVEKEKFEDIHATYLLLGERKSDMDASEITMAQSLLSHSSINVSSSLGQHPAGVITREHVTSSSASGSSASPSRYSRSSATATGASITAGSALASAANAQKHQQSSAAPSSGSSSSRRSSQNDAAATAAGGTVVMSGTRHGGVQMRAQPTSRQATISLLQPPSYKPSSNTTQI 
31240093.i  PDLKDQKRIEALVAM~~~GYNRQDIEDSLANTMYDDVFATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSTDSESDGSRSGSSLSLRNIAGN~EGAAAGNSQVQSPTHRGVHRSISASST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPSRRASSG 
31240095.i  PDLKDQKRIEALVAM~~~GYNRQDIEDSLANTMYDDVFATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSTDSESDGSRSGSSLSLRNIAGN~EGAAAGNSQVQSPTHRGVHRSISASST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPSRRASSG 
24655791.f  ADLADPKRIEALVAM~~~GYNRSEIEASLSQVRYDDVFATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSTDPESDGSRSGSSLSLRNISGNDAGANAGSASVQSPTHRGVHRSISASST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPSRRASSG 
24655783.f  ADLADPKRIEALVAM~~~GYNRSEIEASLSQVRYDDVFATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSTDPESDGSRSGSSLSLRNISGNDAGANAGSASVQSPTHRGVHRSISASST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPSRRASSG 
22726183.f  ADLADPKRIEALVAM~~~GYNRSEIEASLSQVRYDDVFATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSTDPESDGSRSGSSLSLRNISGNDAGANAGSASVQSPTHRGVHRSISASST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPSRRASSG 
24655778.f  ADLADPKRIEALVAM~~~GYNRSEIEASLSQVRYDDVFATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSTDPESDGSRSGSSLSLRNISGNDAGANAGSASVQSPTHRGVHRSISASST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPSRRASSG 
24655800.f  ADLADPKRIEALVAM~~~GYNRSEIEASLSQVRYDDVFATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSTDPESDGSRSGSSLSLRNISGNDAGANAGSASVQSPTHRGVHRSISASST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPSRRASSG 
24655796.f  ADLADPKRIEALVAM~~~GYNRSEIEASLSQVRYDDVFATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSTDPESDGSRSGSSLSLRNISGNDAGANAGSASVQSPTHRGVHRSISASST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPSRRASSG 
11067437.m  PDYKDPRRTELMVSM~~~GYTREEIQDSLVGQRYNEVMATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YKSSELEG~~~~~~~DTITLKPRPSADLTN~~~SSAPSP~SHKVQR~SVSANP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRSSDQA 
MARK2.h     PDYKDPRRTELMVSM~~~GYTREEIQDSLVGQRYNEVMATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YKSSELEG~~~~~~~DTITLKPRPSADLTN~~~SSAQFP~SHKVQR~SVSANP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRFSDQA 
6679643.m   LTTGPRDRVDGVN~~~~~GLHTEEIQDSLVGQRYNEVMATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YKSSEPEG~~~~~~~DTITLKPRPSADLTN~~~SSAPSP~SHKVQR~SVSANP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRSSDQA 
16758824.m  LDLNDAKRIDIMVTM~~~GFARDEINDALVSQKYDEVMATYILLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKPPEFEGGESLSSGNLCQ~RSRPSSDLNN~~~STLQSPAHLKVQR~SISANQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRFSDHA 
21704014.m  LDLNDAKRIDIMVTM~~~GFARDEINDALVSQKYDEVMATYILLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKPPEFEGGESLSSGNLCQ~RSRPSSDLNN~~~STLQSPAHLKVQR~SISANQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRFSDHA 
MARK1.h     PDFNDTKRIDIMVTM~~~GFARDEINDALINQKYDEVMATYILLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKPPEFEGGESLSSGNLCQ~RSRPSSDLNN~~~STLQSPAHLKVQR~SISANQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRFSDHA 
12313871.m  LDISDQKRIDIMVGM~~~GYSQEEIQESLSKMKYDEITATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSAELDASDSSSSSNLSLAKVRPNSDLSN~~~STGQSP~HHKGQR~SVSSSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRYSDHA 
12313875.m  LDISDQKRIDIMVGM~~~GYSQEEIQESLSKMKYDEITATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSAELDASDSSSSSNLSLAKVRPNSDLSN~~~STGQSP~HHKGQR~SVSSSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRYSDHA 
18543359.m  LDISDQKRIDIMVGM~~~GYSQEEIQESLSKMKYDEITATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSAELDASDSSSSSNLSLAKVRPSSDLSN~~~STGQSP~HHKGQR~SVSSSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRYSDHA 
MARK3.h     LDISDQKRIDIMVGM~~~GYSQEEIQESLSKMKYDEITATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKSSELDASDSSSSSNLSLAKVRPSSDLNN~~~STGQSP~HHKVQR~SVSSSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQRRYSDHA 
34855312.m  EDFGDTKRIEVMVGM~~~GYTREEIKEALTNQKYNEVTATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKTEEGGDR~~~GAPGLALARVRAPSDTTNG~TSSSKGSSHNKGQRTSSSTYH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RQRRHSDFC 
26986591.m  EDFGDTKRIEVMVGM~~~GYTREEIKEALTNQKYNEVTATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKTEEGGDR~~~GAPGLALARVRAPSDTTNG~TSSSKGSSHNKGQRASSSTYH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RQRRHSDFC 
MARK4.h     EDFGDTKRIEVMVGM~~~GYTREEIKESLTSQKYNEVTATYLLLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKTEEGGDR~~~GAPGLALARVRAPSDTTNG~TSSSKGTSHSKGQRSSSSTYH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RQRRHSDFC 
1ia8_A      ~~~~GAKRPRVTSGG~~~~~~~~~VSESPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17568289.w  QSTKLNPTIMMFMQQHGKWSEEQIIDAVLGRDFESPIFATYELLADKVKKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TLEGTGEEFPRRGSRGSILSGKANVDEQPLTPTISAHQLAQLNLSSPDCDSDDSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NSDLCDDSP 
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2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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21356423.f  IRPMAPRLANAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPLPLTPPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KKYICCSASKAANPR~~~~RSEPSSIPQSAMPKKGVGSPVDVKTTLLSAQRKLAVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21356537.f  GRPIAPRLANAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NTPTSTPPTGPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKPTRRTPARTPARKATNHTSGQGRPEPSSLPHTPQSKRASAN~MDVKPTLLSAQRQLAQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25145948.w  AQIPPLFNRNSTATSSAAQPSTGITGTRKIADPKGRIPLNSTAVQGHRTATGAVAANNGGIPSHRDHAQQQQYMNQLTSSTMMSKLINKTPAAGGTAATSSSSSSSATSTAPLQKSGSQISHAPTEPVIREDDDENNSENQNGNVPLIGGVGPQTSPAVQVPTEDATSSSDKEQQQQKASSETPKESKPSMIHQSPSMPP 
17562784.w  AQIPPLFNRNSTATSSAAQPSTGITGTRKIADPKGRIPLNSTAVQGHRTATGAVAANNGGIPSHRDHAQQQQYMNQLTSSTMMSKLINKTPAAGGTAATSSSSSSSATSTAPLQKSGSQISHAPTEPVIREDDDENNSENQNGNVPLIGGVGPQTSPAVQVPTEDATSSSDKEQQQQKASSETPKESKPSMIHQSPSMPP 
31240093.i  GETLR~~~~~~~~~~~~~~~VG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PTTAVAAAAAAAAVASISSPAKARTTSSSTSTKYDPSNGSRTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31240095.i  GETLRKYCVLAGATNNHSSGTGGSG~~~~~~~~~GGASERTSISSNFKRQNTIDSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIKENTARLAAQNQRPASSITKPITSVDNSSISSPAKARTTSSSTSTKYDPSNGSRTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24655791.f  AETLRVGPTNAAATVAAATGAVGAVNPSNNYNAAGSAADRASVGSNFKRQNTIDSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIKENTARLAAQNQRPASATQKMLTTADT~TLNSPAKPR~~~~~TATKYDPTNGNRTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24655783.f  AETLRVGPTNAAATVAAATGAVGAVNPSNNYNAAGSAADRASVGSNFKRQNTIDSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIKENTARLAAQNQRPASATQKMLTTADT~TLNSPAKPR~~~~~TATKYDPTNGNRTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
22726183.f  AETLRVGPTNAAATVAAATGAVGAVNPSNNYNAAGSAADRASVGSNFKRQNTIDSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIKENTARLAAQNQRPASATQKMLTTADT~TLNSPAKPR~~~~~TATKYDPTNGNRTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24655778.f  AETLRVGPTNAAATVAAATGAVGAVNPSNNYNAAGSAADRASVGSNFKRQNTIDSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIKENTARLAAQNQRPASATQKMLTTADT~TLNSPAKPR~~~~~TATKYDPTNGNRTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24655800.f  ~~~~~VGPTNAAATVAAATGAVGAVNPSNNYNAAGSAADRASVGSNFKRQNTIDSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIKENTARLAAQNQRPASATQKMLTTADT~TLNSPAKPR~~~~~TATKYDPTNGNRTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24655796.f  ~~~~~VGPTNAAATVAAATGAVGAVNPSNNYNAAGSAADRASVGSNFKRQNTIDSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIKENTARLAAQNQRPASATQKMLTTADT~TLNSPAKPR~~~~~TATKYDPTNGNRTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
11067437.m  VPAIPTSNSYSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KTQSNNAE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NKRPEE~~ETGRKASSTAK~~~~~~~VPASPLPG~~~~~~~~~~LDRKKTTPTPSTNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MARK2.h     GPAIPTSNSYSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KTQSNNAE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NKRPEEDRESGRKASSTAK~~~~~~~VPASPLPG~~~~~~~~~~LERKKTTPTPSTNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679643.m   VPAIPTSNSYSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KTQSNNAE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NKRPEE~~ETGRKASSTAK~~~~~~~VPASPLPG~~~~~~~~~~LDRKKTTPAPSTNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
16758824.m  GPSIPPAVSYTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RPQANSVES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQKEEWDKDTARRLGSTTVGS~~KSEVTASPLVG~~~~~~~~~~PDRKKSSAGPSNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21704014.m  GPSIPPAVSYTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RPQANSVES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQKEEWDKDTARRLGSTTVGS~~KSEVTASPLVG~~~~~~~~~~PDRKKSTASPSNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MARK1.h     GPSIPPAVSYTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RPQANSVES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQKEEWDKDVARKLGSTTVGS~~KSEMTASPLVG~~~~~~~~~~PERKKSSTIPSNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
12313871.m  GPAIPSVVAYPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSQTSTADS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKE~~DGIPSRKSSSSAVGG~~KGIAPASPMLGNAGNPNKADIPERKKSPAVPSSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
12313875.m  GPAIPSVVAYPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSQTSTADS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKE~~DGIPSRKSSSSAVGG~~KGIAPASPMLGNAGNPNKADIPERKKSPAVPSSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18543359.m  GPAIPSVVAYPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSQTSTADS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKE~~DGVPSRKSGSSAVGG~~KGIAPASPMLGNASNPNKADIPERKKSPAVPSSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MARK3.h     GPAIPSVVAYPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSQTSTADG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKE~~DGISSRKSSGSAVGG~~KGIAPASPMLGNASNPNKADIPERKKSSTVPSSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34855312.m  GP~~SPAPLHPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSPTSTGDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELKE~~ERLPGRKASCSAAGSGSRGLPPSSPMVSSAHNPNKAEIPERRKDSTSTPNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
26986591.m  GP~~SPAPLHPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSPTSTGDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELKE~~ERMPGRKASCSAVGSGSRGLPPSSPMVSSAHNPNKAEIPERRKDSTSTPNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MARK4.h     GP~~SPAPLHPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSPTSTGEA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELKE~~ERLPGRKASCSTAGSGSRGLPPSSPMVSSAHNPNKAEIPERRKDSTSTPNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17568289.w  MSSMGPMNHERQFGTPHGLDIIGNRFENRRHTLCASEQLLSPNMMGQFPPPNLLLNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSMNPPLGFPPMPEGQAAEFPLPSLHPAFATIPIADLSKMLPVPKSERRASAGETLLPTN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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21356423.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QKLTSASHQIRSPITQSPSQASECTRTPPTHFEMLDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSTPLKVLKLVASNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTPP~~~~~~STENTNRPTRVG 
21356537.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QKLANTPPRFQYPVAQTPNQAQGSSRRPTTLYEKAEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVTPLLVPKSPAMGARLLERIPGGGAVEKTSDKPFTRQNVARATFHFGQARSGKRGGGSGNGAGGEEDSYQTPPL~~~~~SADDTKPASRVG 
25145948.w  SQMMTAMESLKLSESGQTGGPTVATGGPPQRATSQQMSRSATTNSANMGASSGGAAAAASATNQLSGAPSSTGASSQQYHPKAPSSSSSSSTNPPHQHQLTHNASFSVTPSSYQIPTSTAVNVTSTGM~~~~~~PTSSSSSAFPRNTRNRQTFHGKTEKDKGGD~~DSSDEIGETP~~GNVSIG~ATGPSANNAEATIWS 
17562784.w  SQMMTAMESLKLSESGQTGGPTVATGGPPQRATSQQMSRSATTNSANMGASSGGAAAAASATNQLSGAPSSTGASSQQYHPKAPSSSSSSSTNPPHQHQLTHNASFSVTPSSYQIPTSTAVNVTSTGM~~~~~~PTSSSSSAFPRNTRNRQTFHGKTEKDKGGD~~DSSDEIGETP~~GNVSIG~ATGPSANNAEATIWS 
31240093.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPSAGLMPRRSTTLYEKTSSTEKTNSTTDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TLTPAVNSSRQPVA~~~~~~~~~~~~~~~~FPRNVPSRSTFHSGQTRARNST~~VYAGTGGNVG~~DSP~~~~~~~~~~~~~HSG~KT 
31240095.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPSAGLMPRRSTTLYEKTSSTEKTNSTTDPTM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNRNSLTPAVNSSRQPVA~~~~~~~~~~~~~~~~FPRNVPSRSTFHSGQTRARNST~~VYAGTGGNVG~~DSP~~~~~~~~~~~~~HSG~KT 
24655791.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGTSGIIPRRSTTLYEKTSSTEKTNVIPAET~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KARNNTALEYSGTSGASG~~DSS~~~~~~~~~~~~~HPGRMS 
24655783.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGTSGIIPRRSTTLYEKTSSTEKTNVIPAETK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASAVKSSRH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPRNVPSRSTFHSGQTRARNNTALEYSGTSGASG~~DSS~~~~~~~~~~~~~HPGRMS 
22726183.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGTSGIIPRRSTTLYEKTSSTEKTNVIPAETK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASAVKSSRH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPRNVPSRSTFHSGQTRARNNTALEYSGTSGASG~~DSS~~~~~~~~~~~~~HPGRMS 
24655778.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGTSGIIPRRSTTLYEKTSSTEKTNVIPAETNSGSAAPAGKGHT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KSASVSSPRPSTDGCVSVSNDPLGTRMASAVKSSRH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPRNVPSRSTFHSGQTRARNNTALEYSGTSGASG~~DSS~~~~~~~~~~~~~HPGRMS 
24655800.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGTSGIIPRRSTTLYEKTSSTEKTNVIPAETK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNQSTKQHS~~AGILG~~HQR~~~~~~~~~~~~~CLRRLL 
24655796.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGTSGIIPRRSTTLYEKTSSTEKTNVIPAETN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LFDRLRMASAVKSSRH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPRNVPSRSTFHSGQTRARNNTALEYSGTSGASG~~DSS~~~~~~~~~~~~~HPGRMS 
11067437.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLSTSTNRSRNSPLLDR~~ASLGQASIQNGKD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STAPQRVPVASPSAHNISSS~~~~~~SGAPDRTNFPRGVSSRSTFHAGQLRQVRD~~~QQNLPFGVTP~~ASP~~~~~~SGHSQGRRGASGS 
MARK2.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLSTSTNRSRNSPLLER~~ASLGQASIQNGKDSLTMPGSRASTASASAAVSAARPRQHQKSMSASVHPNKASGLP~PTESNCEVPRPSTAPQRVPVASPSAHNISSS~~~~~~GGAPDRTNFPRGVSSRSTFHAGQLRQVRD~~~QQNLPYGVTP~~ASP~~~~~~SGHSQGRRGASGS 
6679643.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLSTSTNRSRNSPLLDR~~ASLGQASIQNGKDSLTMPGSRASTASASAAVSAARPRQHQKSMSASVHPNKASGLP~PTESNCEVPRPSTAPQRVPVASPSAHNISSS~~~~~~SGAPDRTNFPRGVSSRSTFHAGQLRQVRD~~~QQNLPYGVTP~~ASP~~~~~~SGHSQGRRGASGS 
16758824.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VYSGGSMTRRNTYVCER~~STDRYAALQNGRDSSLTEMSASSMSSTGSTVASAGPSARPRHQKSMSTSGHPIKVTLPTIKDGSEAYRPGTAQRVPAASPSAHSIS~~~~~~~~ASTPDRTRFPRGSSSRSTFHGEQLRERR~~~~~~SAAYSGPP~~ASP~~SHDTAALAHARRGTSTG 
21704014.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VYSGGSMARRNTYVCER~~STDRYAALQNGRDSSLTEMSASSMSSAGSTVASAGPSARPRHQKSMSTSGHPIKVTLPTIKDGSEAYRPGAAQRVPAASPSAHSIS~~~~~~~~ASTPDRTRFPRGSSSRSTFHGEQLRERR~~~~~~SAAYNGRP~~ASP~~SHETGALAHARRGTSTG 
MARK1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VYSGGSMARRNTYVCER~~TTDRYVALQNGKDSSLTEMSVSSISSAGSSVASAVPSARPRHQKSMSTSGHPIKVTLPTIKDGSEAYRPGTTQRVPAASPSAHSIS~~~~~~~~TATPDRTRFPRGSSSRSTFHGEQLRERR~~~~~~SVAYNGPP~~ASP~~SHETGAFAHARRGTSTG 
12313871.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TASGG~MTRRNTYVCSERCAADRHSVIQNGKENS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AIPDERTPVAS~~THSISS~~~~~~~ATTPDRIRFPRGTASRSTFHG~QPRERR~~~~~~TATYNGPP~~ASPSLSHEATPLSQTRSRGSTN 
12313875.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TASGG~MTRRNTYVCSERCAADRHSVIQNGKENS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AIPDERTPVAS~~THSISS~~~~~~~ATTPDRIRFPRGTASRSTFHG~QPRERR~~~~~~TATYNGPP~~ASPSLSHEATPLSQTRSRGSTN 
18543359.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AASGG~MTRRNTYVCSERCAADRHSVIQNGKESSLTEVFAYAASPASLCATSTCRLRHQRSMSVSASGHPKMVLPPIDSEGDTFKAITTPDQRTPVAS~~THSISS~~~~~~~ATTPDRIRFPRGTASRSTFHG~QPRERR~~~~~~TATYNGPP~~ASPSLSHEATPLSQTRSRGSTN 
MARK3.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TASGG~MTRRNTYVCSERTTADRHSVIQNGKENS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIPDQRTPVAS~~THSISS~~~~~~~AATPDRIRFPRGTASRSTFHG~QPRERR~~~~~~TATYNGPP~~ASPSLSHEATPLSQTRSRGSTN 
34855312.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPPSMMTRRNTYVCTERPGSERQSLLPNGKENS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGTSRVPPASPSSHSLAP~~~~~~~~PSGERSRLARGSTIRSTFHGGQVRDRRAGGGSGGGVQNGPP~~ASPTLAHEAAPLPSGRPRPTTN 
26986591.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPPSMMTRRNTYVCTERPGSERPSLLPNGKENS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGTSRVPPASPSSHSLAP~~~~~~~~PSGERSRLARGSTIRSTFHGGQVRDRRAGSGSGGGVQNGPP~~ASPTLAHEAAPLPSGRPRPTTN 
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